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บทคัดย<อ  

การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมถือเป7นงานด:านนิติวิทยาศาสตร-สัตว-ป>าแขนงหนึ่งที่มีความสำคัญกับการ

ตรวจพิสูจน-พยานหลักฐานเพื่อใช:ในการสืบสวนสอบสวน ติดตามแหลMงที่มาสัตว-ป>าของกลาง เนื่องจากสัตว-ป>าแตM

ละชนิดมีเขตการกระจายพันธุ-ท่ีจำเพาะกับสัตวภูมิศาสตร- เชMน ช:างเอเชีย ช:างทุMงแอฟริกา ช:างป>าแอฟริกา เสือ

โครMง เสือดาว และลิ่นชนิดหลากหลายชนิด ทำให:สามารถใช:เขตการกระจายพันธุ-ของสัตว-ในการติดตามแหลMง

ต:นกำเนิดของสัตว- ข:อมูลพันธุกรรมสัตว-ป>าใช:ระบุความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMาง พMอ-แมM-ลูก ซึ่งเป7น

พยานหลักฐานทางนิติวิทยาศาสตร-ที่สามารถนำไปใช:ในการยืนยันคำกลMาวอ:างจากผู:ครอบครองสัตว-ป>า วMามี

แหลMงที่มาจากการสืบพันธุ-ในกรงเลี้ยงหรือไมMในกรณีที่มีข:อสงสัย และในการแจ:งครอบครองสัตว-ป>าตาม

กฎหมาย ซึ ่งพยานหลักฐานที่ได:จากกระบวนการทางนิติวิทยาศาสตร-มีความนMาเชื ่อถือ สามารถใช:ในการ

ดำเนินคดีกับผู:กระทำความผิดได: การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมสัตว-ป>าจึงชMวยสนับสนุนการบังคับใช:กฎหมาย

เก่ียวกับการควบคุมการลักลอบค:าสัตว-ป>าของประเทศไทยให:มีประสิทธิภาพมากยิ่งขึ้น และเป7นไปตามเจตนารมณ-

ของอนุสัญญาไซเตส 

คำสำคัญ: ฐานข:อมูลพันธุกรรมสัตว-ป>า, เครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท-, เครื่องหมายสนิปส-, การระบุตัว, 

การตรวจความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก  

 

Abstract 

Genetic investigation is an important field of wildlife forensic science that can help 

investigate evidence and trace the origins of confiscated wildlife. Each species has a specific 

distribution range by zoogeography. For instance, this includes the Asian elephant, African 
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savanna elephant, African forest elephant, tiger, leopard, and various pangolin species. 

Therefore, the distribution ranges can be used to help trace the origins of confiscated species. 

Moreover, genetic data can be used to investigate parent-offspring relationships to verify the 

origins of captive wildlife as claimed by their owners. In cases of uncertainty, such data can 

support the accurate and transparent documentation of captive wildlife possession. Therefore, 

the genetic investigation of wildlife more effectively supports the enforcement of wildlife trade 

regulations in Thailand, aligning with the intent of the CITES convention. 

Keywords: Wildlife Genetic Database, Microsatellite, SNPs, Individual Identification, Parentage 
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บทนำ 

การลักลอบค:าสัตว-ป>าเป7นอาชญากรรมข:ามชาติรูปแบบหนึ่งที่เป7นป~ญหาอันดับต:น ๆ ของภูมิภาค

เอเชียรองจากป~ญหาการค:ามนุษย- และการค:ายาเสพติด ซึ่งสMงผลกระทบทั้งด:านความมั่นคง และเศรษฐกิจของ

ประเทศ (Niyomsilpa, 2015) อีกทั้งยังทำให:ทรัพยากรสัตว-ป>าทั่วโลกลดจำนวนลงอยMางรวดเร็ว จนสัตว-ป>าหลาย

ชนิดสูญพันธุ-ไปจากธรรมชาติ ประเทศไทยได:รMวมลงนามและให:สัตยาบันในอนุสัญญาวMาด:วยการค:าระหวMาง

ประเทศซึ่งชนิดสัตว-ป>าและพืชป>าที่ใกล:สูญพันธุ- หรือ อนุสัญญาไซเตส (The Convention on International 

Trade in Endangered Species of Wild Fauna and Flora; CITES) ตลอดจนปรับปรุงแก:ไขกฎหมายเพื่อใช:ใน

การควบคุมการค:าสัตว-ป>าให:เหมาะสมกับสถานการณ-ป~จจุบัน กระทั่งลMาสุดประเทศไทยได:ตราพระราชบัญญัติ

งาช:าง พ.ศ. 2558 และพระราชบัญญัติสงวนและคุ:มครองสัตว-ป>า พ.ศ. 2562 ซึ่งมีการกำหนดกฎเกณฑ-การแจ:ง

ครอบครอง การขออนุญาตค:า การนำเข:า การนำผMาน การสMงออกซากสัตว-ป>าและผลิตภัณฑ-จากสัตว-ป>า รวมถึง

การกำหนดกฎเกณฑ-กระทำการกับสัตว-ป>าท่ีชัดเจน พร:อมกำหนดโทษที่สูงขึ้นหากฝ>าฝ�น ดังนั้น กระบวนการ

ตรวจพิสูจน-พยานหลักฐานทางนิติวิทยาศาสตร-จึงเข:ามามีบทบาทในการติดตาม สืบสวนสอบสวนคดีการลักลอบค:า

สัตว-ป>ามากขึ้น เพื่อให:การบังคับใช:กฎหมายสำหรับควบคุมการค:าและการใช:ประโยชน-จากสัตว-ป>าของประเทศ

ไทยเป7นไปอยMางมีประสิทธิภาพ 

การตรวจพิสูจน-พยานหลักฐานทางนิติวิทยาศาสตร-สัตว-ป>านั้นเป7นสิ่งใหมMที่ท:าทาย เนื่องจากคดี

เกี่ยวกับสัตว-ป>าหนึ่งคดีสามารถตรวจยึดสัตว-ป>าของกลางได:หลายชนิด (species) มีทั้งสัตว-ป>าในประเทศและ

สัตว-ป>าตMางถิ่นที่ถูกลักลอบนำเข:ามา ซึ่งสัตว-ป>าชนิดตMาง ๆ เหลMาน้ีเกือบทั้งหมดที่มีการลักลอบค:าได:รับการ

คุ:มครองตามพระราชบัญญัติงาช:าง พ.ศ. 2558 พระราชบัญญัติสงวนและคุ:มครองสัตว-ป>า พ.ศ. 2562 และ

อนุสัญญาไซเตสทั้งสิ้น สัตว-ป>าของกลางที่ตรวจยึดได: ได:แกM สัตว-ป>าที่มีชีวิต ซากหรือชิ้นสMวนสัตว-ป>า เชMน เน้ือ 

กระดูก ฟ~น งา หรือแม:แตMผลิตภัณฑ-จากสัตว-ป>าจำพวกกระเป�าหนังสัตว- รวมถึงผลิตภัณฑ-แปรรูปที่มีสMวนผสม

ของซากสัตว-ป>า ได:แกM ยารักษาโรค ซึ่งไมMสามารถจำแนกชนิดพันธุ-สัตว-ป>าจากลักษณะสัณฐานได: แตMเนื่องจาก

พระราชบัญญัติสงวนและคุ:มครองสัตว-ป>า พ.ศ. 2562 ได:กำหนดประเภทสัตว-ป>าไว:ทั้งหมด 4 ประเภท ได:แกM 

สัตว-ป>าสงวน สัตว-ป>าคุ:มครอง สัตว-ป>าควบคุม และสัตว-ป>าอันตราย โดยสัตว-ป>าแตMละประเภทมีกฎเกณฑ-การ
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ครอบครอง การค:า และการอนุญาตดำเนินการกับสัตว-ป>าที่แตกตMางกัน นอกจากนี้การสMงออก การนำผMาน 

หรือนำเข:าสัตว-ป>าที่อยูMในบัญชีของอนุสัญญาไซเตสยังมีการแบMงชนิดพันธุ-สัตว-ออกเป7น 3 บัญชี คือ บัญชี

หมายเลข 1 บัญชีหมายเลข 2 และบัญชีหมายเลข 3 ซึ่งการสMงออก การนำผMาน หรือการนำเข:าสัตว-ป>าในแตM

ละบัญชีมีกฎเกณฑ-แตกตMางกัน ดังนั้น การบังคับใช:กฎหมายเกี่ยวกับการกระทำผิดตMอสัตว-ป>าตMางชนิดพันธุ-จึง

อาจมีฐานความผิดที่แตกตMางกันด:วย แม:วMาจะเป7นการกระทำผิดในรูปแบบเดียวกันก็ตาม การบังคับใช:

กฎหมายดังกลMาว จึงจำเป7นต:องทราบถึงชนิดพันธุ-และแหลMงที่มาของสัตว-ป>าของกลาง ทำให:การตรวจพิสูจน-

พันธุกรรมสัตว-ป>าของกลางมีความจำเป7นอยMางยิ่งตMอการสืบสวนสอบสวนและการบังคับใช:กฎหมายเพ่ือ

ควบคุมการค:าและการใช:ประโยชน-จากสัตว-ป>าของประเทศไทย  

สำหรับบทความน้ีจะกลMาวถึงการตรวจพิสูจน-พยานหลักฐานทางพันธุกรรมในงานนิติวิทยาศาสตร-สัตว-

ป>า จากสัตว-ป>าของกลางชนิดเป�าหมายที่มีการลักลอบค:ามากที่สุดในโลกและเป7นที่สนใจของศูนย-การศึกษา

เพ่ือการป�องกันประเทศช้ันสูง (Center for Advanced Defense Studies; C4ADS) ท่ีประเทศไทยสามารถตรวจ

ยึดได:สูงที่สุด 3 กลุMมแรก (Family) ในชMวงป� 2563-2567 ซึ่งเป7นชMวงหลังการบังคับใช:พระราชบัญญัติงาช:าง 

พ . ศ .  2558 ร M ว ม ก ั บ พ ร ะ ร า ช บ ั ญ ญ ั ต ิ ส ง ว น แ ล ะ ค ุ : ม ค ร อ ง ส ั ต ว - ป > า  พ . ศ .  2562 ไ ด : แ กM   

เสือโครMงและเสือดาว (Felidae) ช:าง (Elephantidae) และลิ่น (Manidae) (C4ADS, 2025) ซึ่งทั้งหมดอยูMในบัญชี

ไซเตสหมายเลข 1 ห:ามนำเข:า นำผMาน หรือสMงออก เพื่อวัตถุประสงค-ทางการค:าโดยเด็ดขาด ด:วยการตรวจ

พิสูจน-ชนิดพันธุ-ส ัตว-ป>าของกลาง (Species Identification) การตรวจพิสูจน-เพื ่อระบุตัว (Individual 

Identification) และการหาความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก (Parentage Testing) โดยใช:

เครื่องหมายพันธุกรรมประเภทตMาง ๆ ในการติดตามและตรวจสอบสัตว-ป>าของกลาง ตลอดจนข:อเสนอแนะใน

การตรวจพิสูจน-พยานหลักฐานทางนิติวิทยาศาสตร-สัตว-ป>า เพื่อให:การบังคับใช:กฎหมายของประเทศไทยในคดี

เก่ียวกับสัตว-ป>าเป7นไปอยMางมีประสิทธิภาพและสอดคล:องกับเจตนารมณ-ของอนุสัญญาไซเตส 

 

1. สถานการณ,การลักลอบค6าสัตว,ปCา 

 ป~จจุบันมีการตรวจยึดซากสัตว-ป>ารวมถึงผลิตภัณฑ-จากสัตว-ป>าที่ได:จากการลักลอบค:าทั่วโลก 

ประเภทสัตว-ป>าของกลางท่ีศูนย-การศึกษาเพื่อการป�องกันประเทศชั้นสูง (Center for Advanced Defense 

Studies; C4ADS) ให:ความสำคัญและเฝ�าระวังมีทั้งหมด 6 ประเภท ได:แกM งาช:าง เสือดาว สิงโต ลิ่น นอแรด 

และเสือโครMง ซึ่งจัดเป7นสัตว-ป>าชนิดเป�าหมายที่มักถูกลักลอบค:า เป7นสัตว-ป>าหายากเสี่ยงตMอการสูญพันธุ- และ

จัดอยูMในบัญชีไซเตสหมายเลข 1 (CITES, 2025) โดยมีการประเมินวMาในทุก ๆ ป� มีเสือโครMงมากกวMา 100 ตัว 

แรดมากกวMา 1,000 ตัว ช:างมากกวMา 20,000 ตัว และลิ่นมากกวMา 200,000 ตัว ถูกลักลอบค:า (WWF, 2022) จาก

ข:อมูลการตรวจยึดสัตว-ป>าของกลางทั้ง 6 ประเภทข:างต:นของประเทศไทยระหวMางป� 2563-2567 พบวMา สัตว-

ป>าของกลางที่ตรวจยึดได:สMวนใหญMเป7นกลุMมสัตว-ท่ีป~จจุบันยังคงมีการกระจายพันธุ-ในประเทศไทย ได:แกM กลุMม

ช:าง กลุMมเสือ (เสือโครMงและเสือดาว) และกลุMมลิ่น ซึ่งกลุMมสัตว-ดังกลMาวยกเว:นกลุMมลิ่นมีการเพาะขยายพันธุ-ใน

กรงเลี้ยงของประเทศไทยด:วย โดยกลุMมสัตว-ที่สามารถตรวจยึดได:สูงสุดของประเทศไทย 3 กลุMมแรก คือ สัตว-

กลุMมเสือ (เสือโครMง เสือดาว และสิงโต) กลุMมช:าง และกลุMมล่ิน (ภาพท่ี 1)  
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ภาพที่ 1   กราฟแสดงสถิติรายป�ของจำนวนครั้งที่ตรวจยึดสัตว-ป>าของกลางในประเทศไทยตั้งแตMป� พ.ศ. 2563 

- 2567 อ:างอิงตามข:อมูลจากศูนย-การศึกษาเพ่ือการป�องกันประเทศช้ันสูง (C4ADS, 2025) 

 

2. ความสำคัญของอนุสัญญาไซเตสกบักฎหมายว<าด6วยการควบคุมการลักลอบค6าสัตว,ปCา 

 อนุสัญญาไซเตส หรือ อนุสัญญาวMาด:วยการค:าระหวMางประเทศซึ่งชนิดสัตว-ป>าและพืชป>าที่ใกล:สูญ

พันธุ- (The Convention on International Trade in Endangered Species of Wild Fauna and Flora; 

CITES) คือ อนุสัญญาที่เกิดจากการลงนามข:อตกลงระดับนานาชาติระหวMางรัฐบาลของประเทศหรือรัฐตMาง ๆ 

ซ ึ ่ งประเทศไทยได :ร Mวมลงนามเม ื ่อว ันท ี ่  3 ม ีนาคม 2516 ณ กร ุงวอช ิงต ัน ด ี .ซ ี .  สหร ัฐอเมร ิกา  

จึงเรียกอีกชื่อหนึ่งวMา อนุสัญญาวอชิงตัน (Washington Convention) มีผลบังคับใช:เมื่อวันที่ 1 กรกฎาคม 

2518 โดยประเทศไทยได:ให:สัตยาบันเมื่อวันที่ 21 มกราคม 2526 มีเจตนารมณ-เพื่อป�องกันการค:าสัตว-ป>าและ

พืชป>าที่ไมMยั่งยืน ซึ่งอาจนำไปสูMการสูญพันธุ-ของชนิดพันธุ-เหลMานั้น (Ministry of Natural Resources and 

Environment, 2023) โดยมีระบบการขอใบอนุญาต (Permit) และหนังสือรับรอง (Certificate) นำเข:า 

(Import) สMงออก (Export) สMงกลับออกไป (Re-export) และนำเข:าจากทะเล (Introduction from the Sea) 

ซึ่งตามแนบท:ายของอนุสัญญาฉบับนี้มีบัญชีรายชื่อชนิดพันธุ-พืชและสัตว-ที่ได:รับการคุ:มครองแบMงเป7น 3 บัญชี 

ได:แกM ชนิดพันธุ-ในบัญชีหมายเลข 1 เป7นชนิดพันธุ-ที่หายาก ใกล:สูญพันธุ- ห:ามสMงออกเพื่อวัตถุประสงค-ทาง

การค:าโดยเด็ดขาด ชนิดพันธุ-ในบัญชีหมายเลข 2 เป7นชนิดพันธุ-ที่ยังไมMเสี่ยงตMอการสูญพันธุ- สามารถสMงออกเพ่ือ

วัตถุประสงค-ทางการค:าได: และชนิดพันธุ-ในบัญชีหมายเลข 3 เป7นชนิดพันธุ-ที่ถูกคุ:มครองโดยประเทศในภาคี

ของอนุสัญญาฯ สำหรับประเทศไทยผู:ท่ีนำเข:า สMงออก หรือนำผMาน สัตว-บกท่ีอยูMในบัญชีแนบท:ายของอนุสัญญา 

ทุกบัญชีจะต:องได:รับอนุญาตจากกรมอุทยานแหMงชาติ สัตว-ป>า และพันธุ-พืช (Division of Wild Fauna and 

Flora Protection under The Convention,  n.d.) สำหรับสัตว-น้ำรวมถึงสัตว-ที่อาศัยอยูMในน้ำหากมีการ

กระทำการดังกลMาวจะต:องได:รับอนุญาตจากกรมประมง (Department of Fisheries, n.d.) 

 ประเทศไทยได:มีการปรับปรุงแก:ไขกฎหมายวMาด:วยการค:าสัตว-ป>า ซึ่งมีกำหนดกฎเกณฑ- ระเบียบ

ตMาง ๆ สอดคล:องกับอนุสัญญาไซเตส ได:แกM พระราชบัญญัติสงวนและคุ:มครองสัตว-ป>า พ.ศ. 2562 สMวนที่ 4 

การนำเข:า สMงออก หรือนำผMานซ่ึงสัตว-ป>า และดMานตรวจสัตว-ป>า มาตรา 22 ถึง มาตรา 27 และ พระราชบัญญัติ
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งาช:าง พ.ศ. 2558 มาตรา 5 ห:ามมิให:ผู:ใดนำเข:า สMงออก หรือนำผMานซึ่งงาช:าง อยMางไรก็ตามสามารถกระทำการ

ดังกลMาวได:เทMาที่ไมMขัดกับกฎเกณฑ-และได:รับการอนุญาตอยMางถูกต:อง ดังนั้น อนุสัญญาไซเตสจึงมีบทบาท

สำคัญในการควบคุมการลักลอบค:าสัตว-ป>าระหวMางประเทศของไทย ซ่ึงสัตว-ป>าของไทย ตามกฎกระทรวง 

กำหนดให:สัตว-ป>าบางชนิดเป7นสัตว-ป>าคุ:มครอง พ.ศ. 2567 สMวนใหญMได:รับการคุ:มครองจากอนุสัญญาไซเตส 

ตัวอยMางชนิดพันธุ-สัตว-ป>าของไทยในบัญชีหมายเลข 1 เชMน เสือโครMง (Panthera tigris) เสือดาว (Panthera 

pardus) ช:าง (Elephas maximus) กระทิง (Bos gaurus) ชนิดพันธุ-สัตว-ป>าของไทยในบัญชีหมายเลข 2 เชMน 

ลิงกัง (Macaca leonine) ลิงเสน (Macaca arctoides) หมาใน (Cuon alpinus) เหี้ย (Varanus salvator) 

และชนิดพันธุ-สัตว-ป>าของไทยในบัญชีหมายเลข 3 เชMน อีเห็นเครือ (Paguma larvata) ชะมดเช็ด (Viverricula 

indica) หมาจ้ิงจอก (Canis aureus) (CITES, 2025) 

 

3. การตรวจพิสูจน,พันธุกรรมในงานนิติวิทยาศาสตร,สัตว,ปCา  

การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมในงานนิติวิทยาศาสตร-สัตว-ป>า เป7นการตรวจพิสูจน-พยานหลักฐานจากตัวอยMาง

วัตถุพยานที่ได:จากสัตว- สำหรับตัวอยMางที่ได:จากสัตว-ป>าของกลางที่สามารถนำมาตรวจพิสูจน-พันธุกรรมได: 

ได:แกM เลือด น้ำลาย เส:นขน หรือเนื้อเยื่อตMาง ๆ ซึ่งการตรวจพิสูจน-ดังกลMาวจะวิเคราะห-รหัสพันธุกรรม (DNA) เพ่ือ

เปร ี ยบ เท ี ยบ เช ื ่ อมโยงความเก ี ่ ยวข : องระหว M า งว ั ตถ ุ พยาน หร ื อแหล M งท ี ่ มาของส ั ตว - ป> า 

ของกลางนั้น ๆ เนื่องจากสัตว-ป>าแตMละชนิดมีเขตการกระจายพันธุ-ในธรรมชาติที่แตกตMางกัน ดังนั้น หากทราบชนิด

พันธุ-สัตว-ป>าของกลางที่ตรวจยึดได: ก็จะทราบถึงแหลMงต:นกำเนิดของสัตว-ป>าของกลางนั้น ๆ ด:วย จากการตรวจยึด

สัตว-ป>าของกลางในประเทศไทยที่ผMานมา บMอยครั้งไมMสามารถจำแนกชนิดพันธุ-จากลักษณะสัณฐานภายนอกได: 

ต ัวอย Mางเช Mน ของกลางประเภทงาช :าง เกล ็ดล ิ ่น หร ือแม:แต Mการระบุชน ิดพันธุ-ย Mอย (subspecies) ของ 

สัตว-ป>าของกลางที่มีชีวิตจำพวกเสือโครMง และเสือดาว จากลักษณะภายนอก อาจทำให:เกิดความสับสนได: เนื่องจาก

ชนิดพันธุ-ยMอยของเสือโครMง และเสือดาวมีลักษณะภายนอกท่ีคล:ายคลึงกันมาก ไมMวMาจะเป7นสีขน ขนาดลำตัว 

ฯลฯ (Castelló, 2020) นอกจากน้ีสัตว-ป>าบางชนิด เชMน ช:าง มีสถานภาพเป7นสัตว-ป>าคุ:มครอง ตามพระราชบัญญัติ

สงวนและคุ:มครองสัตว-ป>า พ.ศ. 2562 ไมMอนุญาตให:ลMา หรือครอบครอง แตMในขณะเดียวกันช:างบางกรณีเป7น

สัตว-พาหนะตามพระราชบัญญัติสัตว-พาหนะ พ.ศ. 2482 สามารถเลี้ยง และเพาะขยายพันธุ-ได: แตMต:องจด

ทะเบียนตั๋วรูปพรรณกับกรมการปกครอง และต:องพิสูจน-ได:วMาเป7นช:างที่ได:จากการสืบพันธุ-จากช:างที่มีต๋ัว

รูปพรรณเทMานั ้น ทั ้งนี ้ เพื ่อป�องกันการลักลอบนำช:างป>ามาสวมสิทธิเป7นช:างบ:าน สำหรับการตรวจพิสูจน-

พันธุกรรมช:างเพื่อใช:เป7นพยานหลักฐานในการดำเนินคดีเกี่ยวกับการลักลอบสวมทะเบียนตั๋วรูปพรรณช:างป>ามา

เป7นช:างบ:านของประเทศไทย จะใช:การตรวจสอบความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก และการตรวจ

พันธุกรรมเพ่ือระบุตัว ซึ่งกรมอุทยานแหMงชาติ สัตว-ป>า และพันธุ-พืช รMวมกับกรมการปกครอง และกรมปศุสัตว- ได:

จัดทำฐานข:อมูลพันธุกรรมของช:างบ:านมากกวMา 3,500 เชือก และใช:ฐานข:อมูลพันธุกรรมนี้ในการเปรียบเทียบ

ผลการตรวจพิสูจน-พยานหลักฐานจากสัตว-ป>าของกลางสำหรับดำเนินคดี (Thai PBS, 2017) 

เสือโครMง และเสือดาว ตามพระราชบัญญัติสงวนและคุ:มครองสัตว-ป>า พ.ศ. 2562 จัดเป7นสัตว-ป>า

คุ:มครองที่ไมMอนุญาตให:ครอบครอง หรือเพาะพันธุ-เพื่อการค:าโดยเด็ดขาด แตMสามารถครอบครองได:เพื่อกิจการ
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สวนสัตว-เทMานั้น โดยจะต:องจดทะเบียนครอบครองกับกรมอุทยานแหMงชาติ สัตว-ป>า และพันธุ-พืช รวมถึงต:องแจ:ง

หากมีการเกิด ตาย ของสัตว-ที่ครอบครอง โดยเฉพาะเสือโครMง จะต:องแจ:งผMานชMองทางสายดMวน 1362 ให:เร็วที่สุด 

(Forest Fire Prevention and Suppression Office, 2515) เพ่ือให:เจ:าหน:าท่ีเข:าไปตรวจสอบและจัดทำฐานข:อมูล

การเพิ่มลดของประชากรเสือโครMงในกรงเลี้ยง ซึ่งสMวนคุ:มครองสัตว-ป>า สำนักอนุรักษ-สัตว-ป>า กรมอุทยานแหMงชาติ 

สัตว-ป>า และพันธุ-พืช ได:ให:ข:อมูลวMา ลูกเสือโครMงท่ีเกิดใหมM จะมีการถMายภาพลายเสือโครMงในมุมตMาง ๆ เชMน ภาพลาย

ทั้งสองข:างของลำตัว ลายหน:าผาก ลายข:างแก:ม และลายหาง ซึ่งลายเสือโครMงมีลักษณะเป7นแถบ (strip) และมี

เอกลักษณ-เฉพาะตัวเชMนเดียวกับลายนิ้วมือของมนุษย- สามารถใช:ระบุตัวได: (Shi et al., 2023) นอกจากน้ีทางสัตว

แพทย-ประจำสวนสัตว-จะฝ~งรหัสไมโครชิพไว:บริเวณสะบักหลังของเสือโครMงด:วย โดยมีเจ:าหน:าท่ีของกรมอุทยาน

แหMงชาติ สัตว-ป>า และพันธุ-พืช รMวมเป7นพยาน ถึงกระน้ัน บMอยคร้ังก็ไมMสามารถตรวจหารหัสไมโครชิพจากเคร่ืองอMาน

ได: จึงจำเป7นต:องเปรียบเทียบลายจากภาพถMายในฐานข:อมูลเพื่อใช:ระบุตัวและฝ~งไมโครชิพรหัสใหมM ทำให:เกิดความ

สับสน ดังน้ัน เพ่ือเป7นการควบคุมไมMให:มีการลักลอบสวมทะเบียนเสือโครMง รวมถึงการลักลอบค:าซากเสือโครMงท่ีตาย

ในกรงเลี้ยง การทำลายซากเสือโครMง จึงต:องมีเจ:าหน:าที่รMวมเป7นพยานด:วย สำหรับในกรณีเสือดาว มีการจัดทำ

ทะเบียนควบคุมเชMนเดียวกับเสือโครMง แตMไมMมีการถMายภาพลาย เนื่องจากลายเสือดาวมีลักษณะคล:ายดอกกุหลาบ 

(Rosettes) และกระจายช ิดต ิดก ันท ั ้ งต ั ว การระบ ุต ั วจากลายเส ือดาวด :วยสายตาน ั ้นจ ึ งทำได :ยาก 

(Mahaliyanaarachchi et al., 2024) นอกจากน้ีเสือดาวบางตัวมีสีพ้ืนและลายสีเดียวกัน เชMน เสือดำ ดังนั้นการระบุ

ตัวจึงอาศัยการตรวจพิสูจน-พันธุกรรมเป7นหลัก อยMางไรก็ตาม ลูกเสือโครMงและเสือดาวทุกตัวท่ีนำมาจดทะเบียน

แจ:งเกิดนั้น จะต:องได:มาจากการสืบพันธุ-ในกรงเลี้ยง หรือมีแหลMงที่มาท่ีถูกต:องตามกฎหมาย โดยผู:แจ:งครอบครอง

จะต:องสามารถระบุพMอ หรือ แมM หรือ แหลMงที่มาของสัตว-ที่นำมาจดทะเบียนครอบครองได: เพื่อให:เจ:าหน:าท่ี

ตรวจสอบพันธุกรรมหากมีข:อสงสัย  

การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมเพื่อหาความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก รวมถึงการตรวจ

พันธุกรรมเพื่อระบุตัวสัตว-จึงมีความจำเป7นสำหรับการพิสูจน-เพื่อยืนยันวMา สัตว-ตัวนั้น ๆ ได:มาจากการสืบพันธุ-

ในกรงเลี้ยงจริงตามคำกลMาวอ:าง หรือใช:ในการระบุตัวในกรณีที่สัตว-บางชนิดไมMมีลวดลายที่เป7นเอกลักษณ-

เฉพาะตัว เชMน ช:าง  เพื่อใช:เป7นหลักฐานในการจดทะเบียนตั๋วรูปพรรณช:าง หรือในกรณีการจดทะเบียน

ครอบครองเสือโครMง และเสือดาวในกรงเลี้ยง รวมถึงใช:ตรวจพิสูจน-ในกรณีที่มีข:อสงสัยวMา สัตว-ตัวนั้น ๆ อาจมี

ที ่มาไมMถูกต:อง หรือมีการลักลอบสวมทะเบียนสัตว- ตลอดจนใช:ตรวจพิสูจน-เพื ่อตรวจสอบและติดตาม

แหลMงท่ีมาของพยานหลักฐานท่ีได:จากสัตว-ป>าของกลาง 

4. การตรวจพิสูจน,ชนิดพันธุ,สัตว,ปCาของกลางในสัตว,กลุ<มช6าง (Elephantidae) 
สัตว-กลุMมช:างในป~จจุบันที่ยังมีการกระจายพันธุ-ในธรรมชาติมี 2 ชนิดพันธุ- คือ ช:างเอเชีย (Elephas 

maximus) และช:างแอฟริกา (Loxodonta africana) โดยช:างเอเชียมีพื้นที่กระจายพันธุ-ตั้งแตMคาบสมุทรอินเดีย

มายังเอเชียตะวันออกเฉียงใต:ลงไปจนถึงเกาะบอร-เนียว และทางตอนเหนือมีการกระจายพันธุ-ตั้งแตMประเทศ

เนปาลลงมาถึงตอนใต:ของเกาะสุมาตรา (Williams et al., 2020) สMวนช:างแอฟริกามีพื้นท่ีกระจายพันธุ-ในทวีป

แอฟริกาบริเวณแอฟริกาใต:สะฮารา (Sub-Saharan Africa) แบMงเป7น 2 ชนิดพันธุ-ยMอย คือ ช:างทุMงแอฟริกา หรือ 

African Savanna Elephant (Loxodonta africana africana) ซึ่งเป7นประชากรสMวนใหญMท่ีกระจายพันธุ-ในทวีป
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แอฟริกา ได:แกM ประเทศมาลี ชาด ตอนใต:ของประเทศซูดาน เคนยา บุรุนดี แทนซาเนีย แองโกลา แซมเบีย มาลาวี 

นามิเบีย เอสวาตินี ซิมบับเว ฯลฯ (Gobush et al., 2021a) และช:างป>าแอฟริกา หรือ African Forest Elephant 

(Loxodonta africana cyclotis) กระจายพันธุ-เฉพาะในแถบตะวันตกของทวีปแอฟริกา ได:แกM ประเทศไอวอรี 

โคลสต- กานา ไนจีเรีย แคเมอรูน กาบอง คองโก ยูกันดา บุรุนดี ฯลฯ (Gobush et al., 2021b) (ภาพที่ 2) ดังน้ัน 

หากทราบชนิดพันธุ-ของงาช:างก็จะสามารถสืบแหลMงที่มาในระดับภูมิภาคของงาช:างของกลางได: ซึ่งจะเป7น

ประโยชน-ในการติดตามแหลMงที่มาของกลาง โดยเฉพาะในคดีการลักลอบค:าและนำเข:างาช:าง ที่ประเทศไทย

ตรวจยึดได:เป7นจำนวนมากจากการลักลอบนำเข:างาช:างมาจากประเทศทางแถบแอฟริกา โดยในป� 2557-2558 

กรมศุลกากรไทยสามารถตรวจยึดงาช:างดิบได:มากกวMา 10 ตัน ซึ่งในป� 2563 สำนักงานสืบสวนความมั่นคง

สหรัฐอเมริกา (Homeland Security Investigations; HIS) ได:รMวมกับทีมเจ:าหน:าที่ศุลกากรไทย และกรม

อุทยานแหMงชาติ สัตว-ป>า และพันธุ-พืช ดำเนินการเก็บตัวอยMางงาช:างบางสMวนตรวจพันธุกรรมงาช:างของกลาง

เช่ือมโยงกับคดีอ่ืน ๆ เพ่ือใช:ขยายผลในการดำเนินคดีกับผู:เก่ียวข:อง (Customs, 2020)  

 

 
ภาพที่ 2   แผนที่แสดงพื้นที่กระจายพันธุ.ของช]างเอเชีย ช]างทุ_งแอฟริกา และช]างปaาแอฟริกา ที่ยังคงเหลืออยู_ในธรรมชาติ 

และสูญพันธุ.ไปแล]ว อ]างอิงตามข]อมูลจาก IUCN red list (2024) 

 

ของกลางในกลุMมสัตว-จำพวกช:างที่ตรวจยึดได:สMวนใหญMเป7นของกลางประเภทงาช:างดิบและ

ผลิตภัณฑ-ที่ทำจากงาช:าง นอกจากนี้ยังมีการนำวัสดุเลียนแบบงาช:างมาวางขายปะปนกับผลิตภัณฑ-งาช:างด:วย 

ได:แกM กระดูกสัตว- เขี้ยว และเรซิ่น (Buddhachat et al., 2017) ซึ่งสามารถจำแนกได:จากลักษณะสัณฐาน

ภายนอก โดยงาช:างจะมีลายตะแกรง (Schreger lines) บริเวณหน:าตัดของงา เป7นลักษณะเฉพาะที่พบใน

งาช:างเทMานั้น องศาการทำมุมของลายตะแกรงนี้จะแตกตMางกันระหวMางงาช:างแมมอธกับงาช:างป~จจุบัน (Cartier 

et al., 2020) การตรวจพิสูจน-ทางพันธุกรรมจึงมีความจำเป7นในการจำแนกชนิดพันธุ-งาช:างป~จจุบัน โดยวิธีการ

ตรวจพิสูจน-ชนิดพันธุ-ของงาช:างจะใช:การถอดรหัสพันธุกรรมสายแมM (Mitochondrial DNA) และนำรหัส

พันธุกรรมที่ได:ไปเปรียบเทียบกับฐานข:อมูลพันธุกรรมของศูนย-ข:อมูลเทคโนโลยีชีวภาพแหMงชาติ (National 

Center for Biotechnology Information; NCBI) ของสหรัฐอเมริกา หรือที ่ เร ียกว Mา GenBank โดยใช:
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เ ค ร ื ่ อ ง ม ื อค : นหาและจ ั ด เ ร ี ย ง ล ำด ั บ เบ ื ้ อ ง ต : น  ( Basic Local Alignment Search Tool; BLAST)  

ซึ่งชิ้นสMวนพันธุกรรมสายแมMท่ีนิยมใช:ในการจำแนกชนิดพันธุ-งาช:าง ได:แกM ND5, Cytochrome b และ Control 

Region (Goffette et al. 2022; Hale et al., 2021) ป~จจุบันมีการศึกษาพัฒนาชุดตรวจพันธุกรรมงาช:างแบบ

พกพาสามารถจำแนกชนิดพันธุ-งาช:างเอเชียและงาช:างแอฟริกาได:แล:ว แตMยังไมMมีการนำมาใช:ในงานคดี 

(Thanakiatkrai et al., 2024) ในกรณีการตรวจสอบแหลMงที่มางาช:างของกลางที่ได:จากช:างแอฟริกา สามารถ

นำรหัสพันธุกรรมที่ได:มาวิเคราะห-ด:วยโปรแกรมหาแหลMงที ่อยู Mอาศัยของช:าง (Loxodonta Localizer; LL 

software) ซึ่งเป7นฐานข:อมูลออนไลน-ที่รวบรวมข:อมูลพันธุกรรมและแหลMงที่อยูMอาศัยของช:างแอฟริกาในธรรมชาติ 

(Ishida et al., 2013) การวิเคราะห-ทำโดยการป�อนข:อมูลรหัสพันธุกรรมสายแมMในสMวน Control Region เพียง 

316 คูMเบส เพ่ือสืบค:นแหลMงที่มาของตัวอยMางของกลาง ซึ่งผลที่ได:จากการสืบค:นจะแสดงออกมาในรูปแผนท่ี พร:อม

ป~กหมุดแสดงตำแหนMงแหลMงอาศัยของช:างอยMางชัดเจน (ภาพที่ 3) (Carrothers et al., 2024) จากข:อมูลการตรวจ

ยึดงาช:างที่ลักลอบนำเข:ามาในประเทศไทย แม:วMางาช:างเกือบทั้งหมดมีที ่มาจากภูมิภาคแอฟริกา (TRAFFIC 

International, 2024) แตMก็จำเป7นต:องตรวจพิสูจน-หลักฐานทางนิติวิทยาศาสตร-ด:วยการตรวจพันธุกรรมเพ่ือ

ยืนยันวMา ไมMใชMงาช:างท่ีมีต:นกำเนิดจากประเทศไทย 

    
ภาพที่ 3   แสดงการใช]ซอฟต.แวร. Loxodonta Localizer หรือ LL software ในการติดตามแหล_งต]นกำเนิดที่มางาช]างของ

กลางที่มีเขตการกระจายพันธุ.ในทวีปแอฟริกา (ช]างทุ_งแอฟริกา และช]างปaาแอฟริกา)  

แหล.งที่มา: ฐานข]อมูล Loxodonta Localizer หรือ LL software (https://www.loxodontalocalizer.org/) 

 

5. การตรวจพิสูจน,ชนิดพันธุ,สัตว,ปCาของกลางในสัตว,กลุ<มเสือ (Felidae)  

 สัตว-กลุMมเสือที่มักตกเป7นเป�าหมายการลักลอบค:าในอันดับต:น ๆ ของโลกและมีถิ่นกระจายพันธุ-ใน

ประเทศไทย ได:แกM เสือโครMง และเสือดาว ซ่ึงท้ังสองชนิดน้ีมีเขตการกระจายพันธุ-ในธรรมชาติเป7นพ้ืนท่ีกว:าง รวมถึง

มีการลักลอบค:าท่ัวโลก  

 เสือโครMง (Panthera tigris) มีเขตการกระจายพันธุ-ตั้งแตMบริเวณทะเลสาบแคสเป�ยน จีนตอนเหนือ 

คาบสมุทรอินเดีย คาบสมุทรอินโดจีน เกาะสุมาตรา เกาะชวา และทางตอนเหนือของคาบสมุทรอินโดจีนขึ้นไป

ถึงแถบเอเชียตะวันออก คาบสมุทรเกาหลี และตอนใต:ของประเทศรัสเซีย แบMงเป7น 9 ชนิดพันธุ-ยMอย ได:แกM เสือ
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โครMงเบงกอล (P.t. tigris) เสือโครMงไซบีเรีย (P.t. altaica) เสือโครMงสุมาตรา (P.t. sumatrae) เสือโครMงอินโด

จ ี น  (P.t. corbetti) เ ส ื อ โ ค ร M ง ม ล า ย ู  (P.t. jacksoni) เ ส ื อ โ ค ร M ง จ ี น ใ ต :  (P.t. amoyensis) แ ล ะ  

3 ชนิดพันธุ-ยMอย ท่ีสูญพันธุ-ไปแล:ว ได:แกM เสือโครMงชวา (P.t. sondaica) เสือโครMงแคสเป�ยน (P.t. virgata) 

และเสือโครMงบาหลี (P.t. balica) (Allberry et al., 2024) ซึ ่งแตMละชนิดพันธุ-ยMอยมีเขตการกระจายพันธุ- 

ที่แตกตMางกัน (ภาพที่ 4) โดยชนิดพันธุ-ยMอยที่มีการกระจายพันธุ-ในประเทศไทยมี 2 ชนิดพันธุ-ยMอย ประชากร

สMวนใหญMที ่พบในประเทศไทยเป7นชนิดพันธุ-ยMอยเสือโครMงอินโดจีน สMวนเสือโครMงมลายู มีพื ้นที่กระจายพันธุ- 

ทางตอนใต:ของประเทศไทยเทMาน้ัน (Buddhakosai et al., 2016) 

 
ภาพที่ 4   แผนที่แสดงพื้นที่กระจายพันธุ.ของเสือโคร_งทั้ง 9 ชนิดพันธุ.ย_อย อ]างอิงตามข]อมูลของ Molina (n.d.) และ IUCN 

red list (2024) 

 เสือดาว (Panthera pardus) มีเขตการกระจายพันธุ-ตั ้งแตMทวีปแอฟริกาไปจนถึงภูมิภาคเอเชีย

ตะวันออก รวมถึงเกาะชวา แบMงเป7น 9 ชนิดพันธุ-ยMอย ได:แกM เสือดาวแอฟริกา (P.p. pardus) เสือดาวอาระเบีย 

(P.p. nimr) เสือดาวเปอร-เชีย (P.p. saxicolor) เสือดาวอินเดีย (P.p. fusca) เสือดาวศรีลังกา (P.p. kotiya) 

เสือดาวอินโดจีน (P.p. delacouri) เสือดาวจีนใต: (P.p. japonensis) เสือดาวอามูร- (P.p. orientalis) และ

เสือดาวชวา (P.p. melas) (IUCN red list, 2024) ซ่ึงแตMละชนิดพันธุ-ยMอยมีพ้ืนท่ีการกระจายพันธุ-ท่ีแตกตMางกัน 

เนื่องจากมีแนวเขตธรรมชาติแบMงกั้นพื้นที่การกระจายพันธุ-ของเสือดาวแตMละชนิดพันธุ-ยMอย (biological barriers) 

เชMน ภูเขา แมMน้ำ เกาะ โดยเสือดาวแอฟริกามีประชากรมากที่สุด สำหรับประเทศไทยเป7นแหลMงกระจายพันธุ-ของ

เสือดาวอินโดจีน พบการกระจายพันธุ-ในพื้นที่ป>าตะวันตก โดยมีแมMน้ำอิรวดี (Irrawaddy River) แบMงกั้นเขตการ

กระจายพันธุ-ระหวMางประชากรเสือดาวอินเดียและเสือดาวอินโดจีน แมMน้ำเพิร-ล (Pearl River) แบMงกั้นเขตการ

กระจายพันธุ-ของประชากรเสือดาวอินโดจีนและเสือดาวจีนใต: (Jacobson et al., 2016) (ภาพท่ี 5) 
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ภาพที่ 5      แผนที่แสดงพื้นที่กระจายพันธุ.ของเสือดาวทั้ง 9 ชนิดพันธุ.ย_อย ที่ยังคงเหลืออยู_ในธรรมชาติ และสูญพันธุ. 

ไปแล]ว อ]างอิงตามข]อมูลจาก IUCN red list (2024) 

 

 ของกลางเสือโครMงและเสือดาวที่มักตรวจยึดได:ในประเทศไทยมีตั้งแตM หนัง เขี้ยว เล็บ ซากทั้งตัว รวม

ไปถึงลูกเสือที่มีชีวิต การตรวจพิสูจน-ชนิดพันธุ-ยMอยของลูกเสือของกลางเป7นวิธีหนึ่งสำหรับใช:ในการติดตามหา

แหลMงที่มาตัวอยMางของกลางที่ตรวจยึดมาได: อยMางไรก็ตามการตรวจพิสูจน-ชนิดพันธุ-ยMอย (subspecies) มีความ

ละเอียดมากกวMาการตรวจชนิดพันธุ- (species) ดังนั้น จึงต:องใช:การถอดรหัสพันธุกรรมหลายชิ้นสMวนมาวิเคราะห-

รMวมกัน ซึ่งนิยมใช:การวิเคราะห-พันธุกรรมสายแมM เชMน Cytochrome b, ND1, ND2, ND5, ND6, COI, COII, 

ATP8, 12S และ Control Region แตMก็มีการศึกษาพันธุกรรมบนออโตโซมใช:ในการจำแนกชนิดพันธุ-ยMอยรMวม

ด:วย (Gouda et al., 2020; Luo et al., 2004; Uphyrkina et al., 2001) และบางการศึกษาใช:ทั้งยีน COI, 

Mitogenome หรือกระทั่ง Genome-wide ในการจำแนกชนิดพันธุ-ยMอยของเสือโครMง (Ashrifurrahman et 

al., 2022; Liu et al., 2018) สMวนการศึกษาพันธุกรรมชนิดพันธุ-ยMอยของเสือดาวยังคงอ:างอิงตาม Uphyrkina 

et al. (2001) ซึ่งใช:ยีน ND5 รMวมกับสMวนของ Control Region อยMางไรก็ตาม การตรวจพิสูจน-ชนิดพันธุ-ยMอยของ

เสือโครMงและเสือดาวจำเป7นต:องมีฐานข:อมูลพันธุกรรมของแตMละชนิดพันธุ-ยMอยสำหรับใช:ในการเปรียบเทียบด:วย 

โดยใช:วิธีการสร:างแผนภูมิต:นไม:สายวิวัฒนาการ (phylogenetic tree) ซ่ึงทั ้งเสือโครMงและเสือดาวมีข:อมูล

พันธุกรรมที่ได:จากการศึกษาตMาง ๆ เผยแพรMอยูMในฐานข:อมูล GenBank ครบทุกชนิดพันธุ-ยMอยแล:ว จากผลการ

ตรวจพันธุกรรมเพื่อจำแนกชนิดพันธุ-ยMอยของลูกเสือโครMงของกลางที่มีชีวิต 3 ตัว ที่ตรวจยึดได:ในประเทศไทย 

2 ครั้ง พบวMา ลูกเสือโครMง 2 ตัวเป7นชนิดพันธุ-ยMอยเบงกอล และอีก 1 ตัวเป7นชนิดพันธุ-ยMอยไซบีเรีย ซึ่งชี้ให:เห็น

วMา ลูกเสือโครMงของกลางท้ังหมดไมMได:มีถ่ินกำเนิดในธรรมชาติจากประเทศไทย (Thai PBS, 2022) 

 

6. การตรวจพิสูจน,ชนิดพันธุ,สัตว,ปCาของกลางในสัตว,กลุ<มลิ่น (Manidae) 
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 ล่ิน (pangolin) เป7นสัตว-เล้ียงลูกด:วยน้ำนม ตามลำตัวมีเกล็ดปกคลุม มีการกระจายพันธุ-ต้ังแตMภูมิภาค

แอฟริกาจนถึงเอเชียตะวันออก สามารถจำแนกชนิดพันธุ-ได:ทั้งหมด 8 ชนิดพันธุ- ได:แกM ลิ่นต:นไม:ท:องขาว 

(Phataginus tricuspis) ลิ่นต:นไม:ท:องดำ (Phataginus tetradactyla) ลิ่นยักษ- (Smutsia gigantea) ล่ิน

เทมมิค (Smutsia temminckii) ลิ่นอินเดีย (Manis crassicaudata) ลิ่นจีน (Manis pentadactyla) ลิ่นซุน

ดา (Manis javanica) และลิ่นฟ¤ลิปป¤นส- (Manis culionensis) (Cota-Larson, 2017) ซึ่งลิ่นแตMละชนิดพันธุ-มีเขต

การกระจายพันธุ-แตกตMางกัน โดยลิ่น 4 ชนิดพันธุ-แรก มีเขตการกระจายพันธุ-ในภูมิภาคแอฟริกา และลิ่น 4 ชนิดพันธุ-

หลัง มีเขตการกระจายพันธุ-ในภูมิภาคอินเดีย ตอนใต:ของจีน เอเชียตะวันออกเฉียงใต: และฟ¤ลิปป¤นส- ตามลำดับ 

(ภาพที่ 6) (IUCN red list, 2024) ป~จจุบันสถานการณ-การลักลอบค:าลิ่นทั่วโลกนับตั้งแตMป� 2559-2562 มี

แนวโน:มเพิ่มขึ้นทุกป� และมีสถิติการตรวจยึดลิ่นของกลางได:ไมMน:อยกวMา 60-150 ครั้ง ของกลางที่ตรวจยึดได:มี

ต้ังแตMล่ินท่ีมีชีวิต เกล็ดล่ิน ผลิตภัณฑ-ท่ีได:จากหนังล่ิน (Challender et al., 2020) การตรวจยึดล่ินของกลางใน

ประเทศไทยสMวนใหญMจะเป7นของกลางประเภทเกล็ดลิ่น โดยลMาสุดเจ:าหน:าที่ทางการไทยได:ตรวจยึดเกล็ดลิ่นท่ี

ลักลอบค:าได:กวMา 1,400 กิโลกรัม (Matichon Online, 2023) ซึ่งการจำแนกชนิดพันธุ-ลิ่นจากลักษณะเกล็ด

ต:องอาศัยประสบการณ- และมีโอกาสผิดพลาดได:สูง การตรวจพิสูจน-ชนิดพันธุ -จากเกล็ดลิ ่นในงานนิติ

วิทยาศาสตร-จึงนิยมใช:การตรวจพิสูจน-พันธุกรรม โดยการถอดรหัสพันธุกรรมสายแมMในสMวนของยีน 

Cytochrome b และเปรียบเทียบกับฐานข:อมูล GenBank ด:วยเคร่ืองมือ BLAST ตลอดจนสร:างแผนภูมิต:นไม:

สายวิวัฒนาการ (Ewart et al., 2021) ทำให:ทราบถึงชนิดพันธุ-ของเกล็ดลิ่น และสามารถติดตามแหลMงภูมิภาค

ต:นกำเนิด หรือที่มาเกล็ดลิ่นของกลางได: ที่ผMานมาประเทศไทยสามารถตรวจยึดเกล็ดลิ่นได:จำนวนหลายตัน ซ่ึง

สMวนใหญMมีแหลMงท่ีมาจากประเทศในภูมิภาคแอฟริกาท้ังส้ิน (TRAFFIC International, 2024) 

 

 
ภาพที่ 6      แผนที่แสดงพื้นที่กระจายพันธุ.ของลิ่นทั้ง 8 ชนิดพันธุ. อ]างอิงตามข]อมูลจาก IUCN red list (2024) 

 

7. การระบุต ัวและการตรวจพิส ูจน ,ความสัมพันธ ,ทางสายเล ือดระหว<างพ<อ-แม<-ลูก  

ในงานนิติวิทยาศาสตร,สัตว,ปCา 
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 การระบุตัวและการตรวจพิสูจน-ความสัมพันธ-ทางสายเลือดสMวนใหญMใช:ตรวจสอบที่มาของสัตว-ป>า 

ต:องสงสัยที่มีการแจ:งครอบครองในกรงเลี้ยง โดยเฉพาะเสือโครMง เสือดาว และช:าง ที่อนุญาตให:สามารถ

ครอบครองได:เป7นบางกรณี ซึ่งสัตว-เหลMานี้มีการจัดทำทะเบียนควบคุมจำนวนประชากร โดยผู:รับอนุญาตให:

ครอบครองจะต:องแจ:งหากมีการลด หรือเพิ่มจำนวนสัตว-ที่ตนครอบครอง โดยการแจ:งครอบครองเสือโครMง 

และช:างในประเทศไทยได:มีการจัดทำฐานข:อมูลพันธุกรรมสัตว-รMวมกับการจดทะเบียนครอบครองด:วย  

ซึ่งฐานข:อมูลพันธุกรรมดังกลMาวเป7นการตรวจลายพิมพ-ดีเอ็นเอ (DNA profiling) โดยใช:เครื่องหมายพันธุกรรม

ประ เภทเคร ื ่ อ งหมายไมโครแซทเทลไลท -  (Short Tandem Repeats; STRs) และ  เคร ื ่ อ งหมาย 

สนิปส- (Single Nucleotide Polymorphisms; SNPs) ในการระบุตัวและหาความสัมพันธ-ทางสายเลือด โดย

การหาความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก จะใช:การเปรียบเทียบลายพิมพ-ดีเอ็นเอบนออโตโซม 

(autosome) ซึ ่งโดยปกติลูกจะได:รับการถMายทอดพันธุกรรมมาจากพMอและแมMอยMางละเทMา ๆ กัน และ

ความสัมพันธ-ทางสายเลือดจะลดลงไปเร่ือย ๆ หากเป7นเครือญาติหMางกันออกไป (Kanthaswamy, 2024)  

 ป~จจุบันมีการพัฒนาเครื่องหมายพันธุกรรมสำหรับใช:ในการตรวจลายพิมพ-ดีเอ็นเอเพื่อใช:ระบุตัวและ

หาความสัมพันธ-ทางสายเลือดของสัตว-เลี้ยงด:วยวิธีเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท- และเครื่องหมายสนิปส- ซึ่งเป7น

ชุดตรวจสำเร็จรูปอ:างอิงตามมาตรฐานของสมาคมพันธุศาสตร-สัตว-สากล (International Society of Animal 

Genetics; ISAG) (ISAG, n.d.) ชุดตรวจพันธุกรรมด:วยวิธีเคร่ืองหมายไมโครแซทเทลไลท-สำหรับระบุตัวและหา

ความสัมพันธ-ทางสายเลือดที ่ขายตามท:องตลาด ได:แกM ชุดตรวจพันธุกรรมสำเร็จรูปของสุนัข (Thermo 

ScientificTM Canine Genotypes Panel 1.1) จำนวน 19 เครื ่องหมาย ชุดตรวจพันธุกรรมสำเร็จรูปของวัว 

(Bovine GenotypesTM Panels 1.2) จำนวน 12 เคร่ืองหมาย (Kanthaswamy, 2015) นอกจากน้ียังมีการพัฒนา

ชุดตรวจเพ่ือใช:ระบุตัวและหาความสัมพันธ-ทางสายเลือดด:วยวิธีเครื่องหมายสนิปส-ของสัตว-เลี้ยง ได:แกM ชุดตรวจ

พันธุกรรมสำเร็จรูปของวัว (Bovine ISAG SNP Parentage Panel (2013)) จำนวน 200 เครื่องหมาย (Schütz 

and Brenig, 2015) และชุดตรวจพันธุกรรมสำเร็จรูปของสุนัข (AgriSeq™ Canine SNP Parentage and ID 

Panel) จำนวน 381 เครื่องหมาย สำหรับเครื่องหมายพันธุกรรมของสัตว-ป>ายังไมMมีการพัฒนาเป7นชุดตรวจ

สำเร็จรูป ถึงกระนั้นก็มีการศึกษาวิจัยค:นหาเครื่องหมายพันธุกรรมสำหรับสัตว-ป>าแตMละชนิดพันธุ-เพื่อใช:ในงาน

นิติวิทยาศาสตร-สัตว-ป>า ซึ่งสMวนใหญMเป7นการค:นหาเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท-ด:วยวิธี cross-species 

amplification ตัวอยMางเชMน การทดสอบเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท-ของแมวในสัตว-กลุMมเสือ ตลอดจนมี

การทดสอบเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท-แบบมัลติเพล็กซ- (multiplex STR) เพื่อสะดวกและประหยัดเวลา 

คMาใช:จMายในการใช:วิเคราะห-มากยิ่งขึ้น (Zhao et al., 2020) ในขณะท่ีการศึกษาเครื่องหมายสนิปส-บนออโตโซมของ

สัตว-ป>าสMวนใหญM เป7นการใช:เครื่องหมายสนิปส-เพื่อการจำแนกกลุMมประชากรสัตว- ซึ่งป~จจุบันนิยมศึกษาใน

ระดับจีโนม (genomes) (Hyun et al., 2021) แตMก ็มีการศึกษาเครื ่องหมายสนิปส-สำหรับใช:ในงานนิติ

วิทยาศาสตร-สัตว-ป>าด:วย เชMน เสือโครMง (Ewart et al., 2024) 

 

บทวิเคราะห,และบทวิจารณ, 

1) การตรวจพิสูจน=ชนิดพันธุ=สัตว=ปCาของกลางสำหรับใชKในการติดตามแหลNงท่ีมา 
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การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมสำหรับระบุชนิดพันธุ-สัตว-นิยมใช:เครื ่องหมายพันธุกรรมแบบ 

ขMมสมบูรณ- (dominant marker) เพื ่อถอดรหัสพันธุกรรมสายสั ้น ๆ หรือที ่เรียกวMา ดีเอ็นเอบาร-โค:ด (DNA 

barcode) ท่ีอยูMในสMวนไมโทคอนเดียลดีเอ็นเอ (mitochondrial DNA) ซ่ึงเป7นพันธุกรรมสายแมMมีจำนวน 103-104 ชุด

ซ้ำตMอเซลล- (Copeland, 2010) ทำให:การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมด:วยวิธีน้ีสามารถใช:กับตัวอยMางที่เสื่อมสภาพ หรือ

ตัวอยMางที่มีปริมาณสารพันธุกรรมเพียงเล็กน:อยได: อยMางไรก็ตามการจำแนกชนิดพันธุ-สัตว-ด:วยวิธีการตรวจ

พันธุกรรมสายแมMไมMอาจทราบได:วMา สัตว-นั้น ๆ เป7นสัตว-ลูกผสมข:ามชนิดพันธุ-หรือไมM (Amorim et al., 2020) 

ซึ่งมีผลตMอการบังคับใช:กฎหมายของประเทศไทย เนื่องจากบทบัญญัติของกฎหมายกำหนดประเภทสัตว-ป>าโดย

อ:างอิงชื่อวิทยาศาสตร- ดังนั้นจึงไมMสามารถบังคับใช:กฏหมายกับสัตว-ลูกผสมได: นอกจากน้ียังไมMมีฐานข:อมูล

พันธุกรรมที่เพียงพอในการติดตามแหลMงต:นกำเนิดของสัตว-ป>าด:วยวิธีการตรวจสอบชนิดพันธุ-เพื่อเชื่อมโยงกับ

ขอบเขตการกระจายพันธุ-เฉพาะของสัตว-ป>าแตMละชนิดพันธุ- ประกอบกับสัตว-ป>าบางชนิดพันธุ-มีเขตการกระจายพันธุ-

กว:าง และซ:อนทับกัน เชMน ลิ่นต:นไม:ท:องขาว ลิ่นต:นไม:ท:องดำ และลิ่นยักษ- โดยเฉพาะในป~จจุบันมีการค:าและ

ขนสMงสัตว-ป>าจากภูมิภาคตMาง ๆ ทั่วโลก อีกทั้งมีการปรับปรุงสายพันธุ-สัตว-ป>าเพื่อการค:า ทำให:พันธุกรรมที่มี

ความจำเพาะด้ังเดิมในแตMละเขตการกระจายพันธุ-เกิดการปนเป�«อน ดังนั้น การติดตามแหลMงต:นกำเนิดสัตว-ป>าของ

กลางจากการตรวจพิสูจน-ชนิดพันธุ-สัตว-ยังจำเป7นต:องอาศัยพยานหลักฐานอ่ืน ๆ ประกอบด:วย 

2) การระบุตัวและการตรวจพิสูจน=ความสัมพันธ=ทางสายเลือดระหวNางพNอ-แมN-ลูก สำหรับใชK

ตรวจสอบยืนยันแหลNงท่ีมาสัตว=ปCาตKองสงสัย 

เครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท- และเครื่องหมายสนิปส-เป7นเครื่องหมายพันธุกรรมแบบขMมรMวม 

(codominant marker) สามารถจำแนกอัลลีลท่ีเป7น heterozygotes ได: จึงสามารถใช:ในการตรวจพิสูจน-เพ่ือการ

ระบุตัวและหาความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก อยMางไรก็ตาม การตรวจดังกลMาวจำเป7นต:องใช:

พันธุกรรมบนออโตโซม ซึ ่งเป7นพันธุกรรมท่ีอยู Mบนนิวเคลียร-ดีเอ็นเอท่ีมีเพียง 2 ชุดตMอหนึ่งเซลล-เทMาน้ัน  

ทำให:การตรวจพิสูจน-ดังกลMาวต:องใช:ตัวอยMางที่มีปริมาณสารพันธุกรรมมากกวMาการตรวจพิสูจน-ชนิดพันธุ-ด:วย

พันธุกรรมทางสายแมM (mitochondrial DNA) ท่ีมีจำนวนพันธุกรรมหลายชุดซ้ำในแตMละเซลล-  

การวิเคราะห-เครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท-ในงานนิติวิทยาศาสตร-ทำได:หลายเทคนิค ป~จจุบัน

งานนิติวิทยาศาสตร-ของมนุษย-และสัตว-นิยมใช:เทคนิคคาพิลลารีอิเล็คโตรโฟรีซิส (Capillary Electrophoresis; 

CE) ในการวิเคราะห-เครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท- เนื่องจากสามารถแยกขนาดความยาวของลำดับเบสท่ี

แตกตMางกันเพียง 1 คูMลำดับเบสได: ซ่ึงผลการวิเคราะห-จำนวนลำดับเบสด:วยวิธีน้ี มีคMาเบี่ยงเบนมาตรฐานระหวMาง 

0.075-0.117 คูMลำดับเบสเทMานั้น (Buel et al., 1998) จนกระท่ังมีการพัฒนาเทคโนโลยีการหาลำดับเบสยุคใหมM 

(Next-Generation Sequencing; NGS) ที่สามารถถอดรหัสพันธุกรรมได:จำนวนมากถึงระดับจีโนม ทำให:สามารถ

วิเคราะห-ตำแหนMงสนิปส-บนสายพันธุกรรมได:ครอบคลุมท้ังจีโนม จึงมีการศึกษาเพ่ือคัดเลือกตำแหนMงและจำนวน

เครื่องหมายพันธุกรรมประเภทเครื่องหมายสนิปส-ที ่เหมาะกับการศึกษาประเภทตMาง ๆ รวมถึงงานด:านนิติ

วิทยาศาสตร-มากขึ้น ตลอดจนมีการพัฒนาเครื่องหมายสนิปส-สำหรับใช:ในการระบุตัวและหาความสัมพันธ-ทาง

สายเลือดของสัตว-แตMละชนิดพันธุ- แม:วMาเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท-และเครื่องหมายสนิปส- จะเป7นที่ยอมรับในการ

ระบุตัวและตรวจหาความสัมพันธ-ทางสายเลือด ถึงกระนั้นการพัฒนาเครื่องหมายพันธุกรรมในงานนิติวิทยาศาสตร-
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จำเป7นต:องอ:างอิงตามมาตรฐานสากล เพื่อให:ผลที่ได:จากการตรวจพิสูจน-มีความนMาเชื่อถือ และสามารถตรวจสอบ

ย:อนกลับถึงขั้นตอน วิธีการที่ใช:ในการตรวจพิสูจน-ได: สำหรับมาตรฐานที่ใช:ในการพัฒนาเครื่องหมายไมโครแซทเทล

ไลท-และเครื ่องหมายสนิปส-ของสัตว-ที ่เป7นที ่ยอมรับในระดับสากล ได:แกM  International Society of Animal 

Genetics; ISAG, International Society for Forensic Genetics; ISFG และ Society for Wildlife Forensic 

Science; SWFS นอกจากน้ีการพัฒนาเครื ่องหมายพันธุกรรมจำเป7นต:องทดสอบกับกลุ Mมประชากรที ่มีความ

หลากหลาย ครอบคลุมประชากรให:ได:มากที่สุด และมีจำนวนตัวอยMางที่มากพอด:วย (Jiang et al., 2020) ซึ่งเป7น

ข:อจำกัดของการศึกษาเคร่ืองหมายพันธุกรรมของสัตว-ป>า 

 จำนวนเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท-และเครื่องหมายสนิปส-ที่เหมาะสมในการระบุตัวและการ

ตรวจพิสูจน-ความสัมพันธ-ทางสายเลือดของสัตว-ขึ้นกับจำนวนประชากร และสถานการณ-การผสมแบบเลือดชิด 

(inbreeding) ในประชากรของส ัตว -ชน ิดพ ันธุ-น ั ้น ๆ โดยสามารถทดสอบเคร ื ่ องหมายพ ันธ ุกรรม 

ที่เหมาะสม และจำนวนเครื่องหมายที่เพียงพอสำหรับการตรวจพิสูจน-ในกรณีตMาง ๆ ได:จากคMาสถิติเฉพาะ ได:แกM 

Hardy–Weinberg Equilibrium (HWE), Polymorphism Information Content (PIC), Heterozygosity, 

Probability of Exclusion (PE), Probability of Discrimination power (PD) เป 7 นต : น (Zhao et al., 2020) 

ป~จจุบันการพัฒนาเครื่องหมายสนิปส-ในการตรวจพิสูจน-ความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก เกือบ

ทั ้ งหมดเป 7นเคร ื ่องหมายสน ิปส -แบบ biallelic เน ื ่องจากพบบนจ ี โนมมากท ี ่ส ุด (Samaha, 2021)  

ซึ่งเครื่องหมายสนิปส-ดังกลMาวมีเพียง 2 อัลลีล ในแตMละเครื่องหมายเทMานั้น ในขณะที่เครื่องหมายไมโครแซท 

เทลไลท-สMวนใหญMให:ความหลากหลายของจำนวนอัลลีลที่วิเคราะห-ได:มากกวMา (polymorphism) ทำให:การ

ตรวจพิสูจน-ด:วยวิธีเครื่องหมายสนิปส-ต:องใช:จำนวนเครื่องหมายมากกวMาเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท- อยMาง

น:อย 16-20 เทMา โดยอ:างอิงจากชุดตรวจพันธุกรรมสำเร็จรูปของสุนัขและวัว นอกจากน้ีหากประชากรมีการ

ผสมแบบเลือดชิดสูง หรือแตMละตัวมีความใกล:ชิดทางพันธุกรรมมาก ก็จำเป7นต:องใช:จำนวนเครื่องหมาย

พันธุกรรมในการวิเคราะห-เพิ่มมากข้ึน ดังนั้น เครื่องหมายสนิปส-จึงเป7นเพียงเครื่องมือเสริมสำหรับชMวยในการ

ตรวจพิสูจน-ในงานนิติวิทยาศาสตร-เทMาน้ัน (Kowalczyk et al., 2018)  

 

บทสรุป 

การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมในงานนิติวิทยาศาสตร-สัตว-ป>ามีความสำคัญตMอกระบวนการติดตาม

ตรวจสอบยืนยันแหลMงที ่มาของสัตว-ป>าของกลาง เพื ่อประโยชน-ในการสืบสวนสอบสวน และให:ได:มาซ่ึง

พยานหลักฐานที่มีความนMาเชื่อถือในชั้นศาล ถึงกระนั้น วิธีการตรวจพิสูจน-พันธุกรรมสัตว-ป>าเพื่อตอบคำถาม

เกี่ยวกับชนิดสัตว-ป>า การระบุตัว และการหาความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก ยังไมMมีการพัฒนา

ชุดตรวจพันธุกรรมสำเร็จรูปในทางการค:า อยMางไรก็ตาม การพัฒนาเครื่องหมายพันธุกรรมประเภทตMาง ๆ จำเป7นต:อง

มีฐานข:อมูลพันธุกรรมสำหรับใช:ในการเปรียบเทียบจำนวนที่มากพอและเชื่อถือได: ขณะที่ป~จจุบันฐานข:อมูล

พันธุกรรมสัตว-ป>ายังมีไมMมาก และยังไมMครอบคลุมกับทุกประชากร ประกอบกับมีการขนย:ายสัตว-ป>าจากถิ่นต:น

กำเนิดมาเพาะขยายพันธ ุ - ในกรงเล ี ้ยง ทำให:พ ันธ ุกรรมที ่ม ีความจำเพาะกับถิ ่นการกระจายพันธุ-  
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ในธรรมชาติเกิดการปนเป�«อน นอกจากนี้ยังมีการผสมข:ามสายพันธุ-ให:ได:สัตว-ลูกผสมท่ีมีลักษณะแปลกไปจาก

เดิม ทำให:การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมสัตว-ป>าของกลางไมMอาจใช:เป7นพยานหลักฐานทางนิติวิทยาศาสตร-ได:ทุกกรณี 

การตรวจพิสูจน-ทางพันธุกรรมเพื่อใช:ระบุตัวและหาความสัมพันธ-ทางสายเลือดระหวMางพMอ-แมM-ลูก 

ของสัตว-ป>ากลุMมช:าง และกลุMมเสือ เป7นกลุMมสัตว-ป>าที่มีรายงานการศึกษาวิจัยเผยแพรMจำนวนมาก ตลอดจนมี

การพัฒนาเครื่องหมายพันธุกรรมที่หลากหลาย โดยเครื่องหมายพันธุกรรมที่ใช:ในวัตถุประสงค-ดังกลMาวที่มี

การศึกษามากที่สุด คือ เครื่องหมายพันธุกรรมประเภทเครื่องหมายไมโครแซทเทลไลท-เพื่อประโยชน-ในการ

สำรวจตรวจนับจำนวนประชากรสัตว-ป>าในธรรมชาติ ในขณะที่การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมด:วยเครื่องหมาย 

สนิปส-สMวนใหญMใช:สำหรับการศึกษาจำนวนประชากรและการจำแนกกลุMมประชากรของสัตว-ในธรรมชาติ   

ซ่ึงมีความเป7นไปได:ท่ีจะนำเคร่ืองหมายไมโครแซทเทลไลท- และเคร่ืองหมายสนิปส-เหลMาน้ีมาใช:ในการตรวจพิสูจน-

ทางนิติวิทยาศาสตร- อยMางไรก็ตาม ต:องมีการศึกษาวิจัย ทดสอบประสิทธิภาพ และจำนวนเครื่องหมายท่ี

เหมาะสม ท้ังน้ี การพัฒนาเคร่ืองหมายพันธุกรรมสำหรับใช:ในงานนิติวิทยาศาสตร-จะต:องอ:างอิงตามมาตรฐานสากล 

 

ข6อเสนอแนะ 

1. การตรวจพิสูจน-พันธุกรรมในงานนิติวิทยาศาสตร-สัตว-ป>าจำเป7นต:องมีการจัดทำฐานข:อมูล

พันธุกรรมสัตว-ป>าในแตMละชนิดพันธุ-ให:ครอบคลุมประชากรของสัตว-ชนิดนั ้น ๆ มากที่สุด ทั ้งประชากร 

ในกรงเล้ียง รวมถึงประชากรในธรรมชาติ เพ่ือใช:ในการเปรียบเทียบกับตัวอยMางของกลาง 

2. ควรมีการศึกษาพัฒนาเครื่องหมายพันธุกรรมสำหรับใช:ในการจำแนกชนิดพันธุ-สัตว-ป>าลูกผสม 

เชMน ลูกผสมระหวMางเสือโครMงกับสิงโต หรือลูกผสมของสัตว-ป>า ท่ีเป7นเป�าหมายการลักลอบค:าสัตว-ป>า 

3. การเลือกประเภทเครื่องหมายพันธุกรรมที่ใช:ในการตรวจพิสูจน-ทางนิติวิทยาศาสตร-นอกจาก

จะคำนึงถึงประสิทธิภาพของเครื ่องหมายแล:ว การพัฒนาเครื ่องหมายพันธุกรรมยังต:องอ:างอิงตามหลัก

มาตรฐานสากล ได:แกM ISAG, ISFG และ SWFS รวมถึงการประเมินความคุ:มคMาและระยะเวลาในการวิเคราะห-ผล

ในห:องปฏิบัติการด:วย 
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